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99.2% identity in 1461 residues overlap; Score: 1437.0; Gap frequency: 0.0% 

SAHH-wild 2 91 ATGGCTTGCAAATCACCTGCTGGTGCTCCATTCGAGTACAGAATTGCCGACATCAACCTC 

A/C , 71 ATGGCTTGCAAATCACCTACTGGTGCTCCATTCGAGTACAGAATTGCCGACATCAACCTC 
****************** ***************************************** 

SAHH-wild 3 51 CATGTTCTCGGCCGTAAGGAACTTACCCTTGCTGAGAAGGAAATGCCAGGTCTTATGGTT 

A/C, 131 CATGTTCTCGGCCGTAAGGAACTTACCCTTGCTGAGAAGGAAATGCCAGGTCTTATGGTT 
************************************************************ 

SAHH-wild 411 CTTCGTGAGCGTTATTCCGCTTCTAAGCCATTGAAGGGTGTCAGAATCTCTGGTTCCCTC 

A/c , 191 CTTCGTGAGCGTTATTCCGCTTCTAAGCCATTGAAGGGTGTCAGAATCTCTGGTTCCCTC 
************************************************************ 

SAHH-wild 4 71 CACATGACAGTCCAGACAGCGGTCCTTATTGAGACACTCACAGCTC'TTGGTGCTGATGTC 

A/c , 2 51 CACATGACAGTCCAGACAGCCGTCCTCATCGAGACACTCACAGCTCTTGGTGCTGATGTC 

' ******************** ***** ** ****************************** 

SAHH-wild 531 AGATGGGCTTCCTGCAACATCTTCTCTACACAAGATACAGCCGCTGCTGCTATCGTTGTC 

A/C , 311 AGATGGGCTTCCTGCAACATCTTCTCTACACAAGATAC AGCCGCTGCTGCTATCGTTGTC 

' ************************************************************ 

SAHH-wild 5 91 GGCCCAACAGGCACACCAGAGAAGrCAOCCnGTATCCCAGTCTTCGCCTGGAAGGGCGAA 

A/c , 3 71 GGCCCAACAGGCACACCAGAGAAGCCAGCCGGTATCCCAGTCTTCGCCTGGAAGGGCGAA 

' ************************************************************ 

SAHH-wild 651 ACACTCCCAGAATACTGGGAGAACACATACCGCGCTCTCACATGGCCAGATGGTCAAGGC 

A / c f 4 3i ACACTCCCAGAATACTGGGAGAACACATACCGCGCTCTCACATGGCCAGATGGTCAAGGC 

' ************************************************************ 

SAHH-wild 711 CCACAGCAGGTTGTCGATGATGGTGGTGATGCTACACTCCTCATCTCCAAGGGCTTCGAA 

A/c -4 91 CCACAGCAGGTTGTCGATGATGGTGGTGATGCTACACTCCTCATCTCCAAGGGCTTCGAA 

' ************************************************************ 

SAHH-wild 771 TTCGAAACAGCCGGTGCTGTCCCAGAGCCAACAGAAGCTGACAACCTCGAATACCGCTGC 

A/c t 551 TTCGAAACAGCCGGTGCTGTTCCAGAGCCAACAGAAGCTGACAACCTCGAATACCGCTGC 

' ******************** *************************************** 



SAHH-wild 831 GTTCTTGCTACACTCAAGCAGGTCTTCAACCAAGACAAGAACCACTGGCACACAGTTGCT 

A/ C , 611 GTTCTTGCTAC ACTCAAGC AGGTCTTCAACCAAGAC AAGAACC ACTGGC AC AC AGTTGCT 



****** 



****************************************************** 



SAHH -wi Id 891 GCCGGCATGAACGGTGTTTCCGAAGAGACAACAACAGGTGTCCACCGCCTCTACCAGCTC 

A/c 671 GCCGGCATGAACGGTGTTTCCGAAGAGACAACAACAGGTGTCCACCGCCTCTACCAGCTC 

' ************************************************************ 

SAHH-wild 951 GAGAAGGAGGGCAAACTCCTCTTCCCAGCCATCAACGTCAACGACGCTGTTACAAAGTCC 

A/c 731 GAGAAGGAGGGCAAACTCCTCTTCCCAGCCATCAACGTCAACGACGCTGTTACAAAGTCC 

' ************************************************************ 



SAHH-wild 1011 AAGTTCGATAACATCTACGGCTGTCGCCACTCCCTTATCGATGGTATCAACCGTGCTTCC 
A/c , 7 91 AAGTTCGATAACATCTACGGCTGCCGCCACTCCCTTATCGATGGTATCAACCGTGCTTCC 



****** 



***************** ************************************ 



SAHH- wi Id 1071 GATGTCATGATCGGCGGCAAGACAGCTCTCGTCATGGGTTACGGCGATGTCGGGAAGGGC 
A/c 8 51 GATGTCATGATCGGCGGCAAG ACAGCTCTCGTCATGGGTTACGGCGATGTCGGCAAGGGC 

' ***************************************************** ****** 



SAHH-wild 1131 TGCGCTCAATCCCTCCGTGGCCAAGGCGCTCGCGTTATCATCACAGAAGTCGACCCTATC 
A/c 911 TGCGCTCAATCCCTCCGTGGCCAAGGCGCTCGCGTTATCATCACAGAAGTCGACCCAATC 

' ' ^ ****************************************************** * *** 
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SAHH -wild 1191 TGCGCTCTCCAGGCTGTCATGGAAGGCTACCAGGTCCGCCGCATCGAGGAAGTCGTCAAG 

A/C , 971 TGCGCTCTCCAGGCTGCCATGGAAGGCTACCAGGTCCGCCGCATCGAGGAAGTCGTCAAG 

**************** ******************************************* 

SAHH - wild 1251 GATGTCGATATCTTCGTTAC ATGCACAGGAAACTGCGATATCATCTCTGTTG AC ATGATG 
A/C , 1031 GATGTCGATATCTTCGTTACATGCACAGGAAACTGCGATATCATCTCTGTTGAC ATGATG 

************************************************************ 

SAHH - wi 1 d 1311. GCCCAGATGAAGGATAAGGCTATTGTCGGTAACATCGGCCACTTCGATAACGAAATTGAT 

A/C , 1091 GCCCAGATGAAGGATAAGGCTATTGTCGGTAACATCGGCCACTTCGATAACGAAATTGAT 

************************************************************ 

SAHH - wild 1371 ACAGATGGCCTC ATGAAATACCCAGGCATC AAGCACATCCCAATCAAGCCAGAATACGAC 

A/ C , 1151 AC AGATGGCCTCATGAAATACCCAGGCATC AAGCACATCCCAATCAAGCCAGAATACGAC 

************************************************************ 

SAHH- wi Id t 14 31 ATGTGGGAATTCCCAGATGGCCACGCTATCCTCCTTCTTGCTGAGGGCCGCCTTCTTAAC 

A/C , 1211 ATGTGGGAATTCCCAGATGGCCACGCTATCCTCCTTCTTGCTGAGGGCCGCCTTCTTAAC 

************************************************************ 

SAHH- wi Id 14 91 CTTGGTTGCGCTACAGGTCACCCATCTTTCGTTATGTCAATGTCATTCACAAACCAGACA 
A/C , 1271 CTTGGCTGCGCTACAGGTCACCCATCTTTCGTTATGTCAATGTCATTCACAAACCAGACA 

***** ****************************************************** 

SAHH - wild 1551 CTCGCTCAGCTCGACCTCTACGAAAAGAGAGGAAATCTCGAGATGAAGGTTTACACACTT 

A/ C , 13 31 CTCGCTCAGCTCGACCTCTACGAAAAGAGAGGAAATCTCGAGAAGAAGGTTTACACACTT 

******************************************* **************** 

SAHH-wild 1611 CCGAAGCATCTCGATGAAGAAGTCGTTCGCCTCCACCTCGGATCTCTCGATGTCCACCTT 

A/C, 13 91 CCGAAGCATCTCGATGAAGAAGTCGCTCGCCTCCACCTCGGATCTCTCGATGTCCACCTT 

************************* ********************************** 

SAHH- wi Id 1671 ACAAAGCTTACACAGAAGCAGGCTGACTACATCAACGTTCCAGTTGAGGGTCCTTACAAG 

A/C , 14 51 ACAAAGCTTACACAGAAGCAGGCTGACTACATCAACGTTCCAGTTGAGGGTCCTTACAAG 

************************************************************ 



SAHH-wild 1731 TCTGATGCTTACCGTTATTAA 
A/C, 1511 TCTGATGCTTACCGTTATTAA 

********************* 



65.9% identity in 44 residues overlap; Score: 14.0; Gap frequency: 0.0% 

SAHH-wild 7 82 CGGTGCTGTCCCAGAGCCAACAGAAGCTGACAACCTCGAATACC 

A/C, 6 82 CGGTGTTTCCGAAGAGACAACAACAGGTGTCCACCGCCTCTACC 

***** * * **** ***** ** ** * *** * **** 



80.0% identity in 20 residues overlap; Score: 12.0; Gap frequency: 0.0% 

SAHH-wild 10 53 GGTATCAACCGTGCTTCCGA 
A/C, 6 74 GGCATGAACGGTGTTTCCGA 

** ** *** *** ****** 



Figure 6b 
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87.5% identity in 16 residues overlap; Score: 12^0; Gap frequency":' 0. 



0% 



SAHH-wild 564 GATACAGCCGCTGCTG 
A/C, 554 GAAACAGCCGGTGCTG 

** ******* ***** 



64.3% identity in 42 residues overlap; Score: 12.0; Gap frequency :" 0.^0% 

SAHH -wild 1224 GTCCGCCGCATCGAGGAAGTCGTCAAGGATGTCGATATCTTC 
A/C , 710 GTCCACCGCCTCTACCAGCTCGAGAAGGAGGGCAAACTCCTC 

**** **** ** * * *** ***** * * * ** ** 



87.5% identity in 16 residues overlap; Score: 12.0; ~Gap f requencyT 0 . 0% 



SAHH-wild 774 GAAACAGCCGGTGCTG 
A/C, 34 4 GATACAGCCGCTGCTG 

** ******* ***** 



Figure 6c 



